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A proteina P2X7 faz parte da familia dos receptores
lonotropicos P2X (P2X1-P2X7), que sao proteinas
dependentes de ligantes, que formam um canal 10nico
transmembranar. Em geral, esses canais I0nIcoS
permitem a passagem de ions de acordo com O
gradiente eletroquimico. Esse receptor medeia a
apoptose, a proliferacao celular e a liberacao de
citocinas inflamatorias.t

o *" iy ACQ:WL{\LQ Figura 1: Esquema

3 l(“Wﬂ‘m““' AL

UL % &
HLIM M:u l:“ MI u"

OOOCO&OOOC

1T ; ,. ,l.,p representando o)

| h@@@@C@r\ receptor P2X7 na

membrana plasmatica

Sendo tambem um receptor purinérgico, a P2X7 possul
a molecula de ATP como ligante natural. Um dos
analogos sintéticos que pode ser usado como um
ligante potente desse receptor &€ o BzATP.

Os receptores P2X tem estrutura quaternaria, € sao
canais trimericos. Esses receptores trimericos sao
encontrados nos vertebrados?, e o lugar onde o ligante
se liga ao receptor se chama sitio hortosteérico,
localizado na interface entre as subunidades.

Figura 2: Esquema proteina desativada/ativada.

O processo de ativacao ocorre com uma rapida
corrente Interna Induzida pela ligacao do agonista.
Enquanto houver a presenca do ligante, nao havera a
dessensibilizacao, como ocorre nos outros P2X. E por
fim a desativacao, com uma rapida gueda com o
egresso do ligante. Os trimeéricos-purinérgicos tém oS
cations como ions permeantes, tendo o influxo de Na+
e Ca+t e o efluxo de K+.3
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influxo e efluxo.

Usando o programa Dockthor, varias moléculas sao
testadas na proteina, num mesmo local estatico, o
programa as encaixa em posicoes diferentes. Cada
encaixe gera uma pontuacao. As melhores
pontuacoes, conseguentemente possuem maior
afinidade, tendo grandes probabilidades de fornecerem
um melhor desempenho. Assim, pode se tornar
futuramente um alvo para um estudo sobre uma
possivel droga para doencas inflamatorias.

__J A B 137 ligand_ab8fe72dBa 1 5,476
{ Name Score (Pontuacdo) 138 lgand 16a6d90867 1 56,463
y ligand_12bffBcd29 1 1618 139 ligand_bldccbaebd | 6,384
3 ligand 1ac394bc0f 1 7411 140 lgand Ocfdc9eS9c 1 6347
s ligand ciBbfads2f 1 7468 141 ligand_926aded7f0_f 6,032
5 Iigand_331dcdd6ad_1 - -1 452 Figura 4: Esquema com tabelas contendo

maiores e menores pontuacoes.

Com 0 uso da pesquisa e da ciéncia, as duvidas gue
ainda se tém sobre essa proteina poderao ser
desvendadas. Testes computacionals junto a testes
laboratorials possibilitam o desenvolvimento de novos
tratamentos  eficazes, manipulando o efelto
terapéutico que a P2X7 pode fornecer.
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